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The enteric flora of psittacines is mainly composed of Gram positive bacteria. Gram ne-
gative bacteria, like Escherichia coli and Salmonella spp., have a high pathogenic potential
and can be considerate as an indicative of management problems that may culminate in
disease manifestation due to stress factors, poor diets and overcrowding, in combination
with a high bacterial load on the environment. The objective of this study was evaluated
the presence of Salmonella spp., Escherichia coli and the virulence genes iss and iutA from
E. coli isolates. Forty-four samples were analyzed from psittacines living in captivity, which
fifteen samples were from organs fragments of necropsied birds, and twenty-nine were
from cloacal and crop swabs of red-spectacled parrots (Amazona pretrei) keeping in cap-
tivity. No samples were positive for Salmonella spp. In the samples in which E. coli was

detected, both virulence factors (genes iss and iutA) were present.

INDEX TERMS: Escherichia coli, Salmonella spp., genes iss, iutA, Amazona pretrei, PCR, psittacines.

RESUMO.- A flora entérica dos psitacideos é composta
principalmente por bactérias Gram positivas. Bactérias
Gram negativas, como Escherichia coli e Salmonella spp.,
apresentam elevado potencial patogénico, sendo consi-
deradas indicativo de problemas de manejo, que poderdo
culminar em manifestacdo de doencas em decorréncia
de fatores estressantes, dietas deficientes e superlotacio,
combinados com alta carga bacteriana no ambiente. O ob-
jetivo deste trabalho foi avaliar a presenca de Salmonella
spp., Escherichia coli e os fatores de viruléncia dos genes
iss e iutA dos isolados de E. coli. Analisou-se um total de 44
amostras provenientes de psitacideos criados em cativeiro,
sendo estas 15 fragmentos de drgios de aves submetidas
a exame de necropsia e também 29 amostras de swabs de
cloaca e inglavio de papagaios-charao (Amazona pretrei)

1 Recebido em 24 de fevereiro de 2012.

Aceito para publica¢do em 6 de setembro de 2012.

% Laboratoério Central de Diagnostico de Patologias Aviarias, Departamen-
to de Medicina Veterinaria Preventiva, Universidade Federal de Santa Maria
(UFSM), Av. Roraima 1000. Prédio 44, sala 5152, Santa Maria, RS 97105-
900, Brasil. *Autor para correspondéncia: maristelalovato@gmail.com

3Instituto de Pesquisas Veterinarias Desidério Finamor, Estrada Munici-
pal do Conde 6000, Eldorado do Sul, RS 92990-000, Brasil.

241

criados em cativeiro. Nenhuma amostra foi positiva para
Salmonella spp. Nas amostras de E. coli detectou-se ambos
os fatores de viruléncia pesquisados.

TERMOS DE INDEXACAOQ: Escherichia coli, Salmonella spp., genes
iss, iutA, Amazona pretrei, PCR, psitacideos.

INTRODUCAO

O Brasil é o pais com maior nimero de espécies de aves
da familia Psittacidae, pois das 344 espécies existentes no
mundo, 72 sdo brasileiras, sendo esse grupo aviario um
dos principais alvos do comércio ilegal da fauna silvestre
(Sigrist 2006). As aves domésticas sdo os maiores reserva-
torios de Salmonella spp. (Gast 2003), e o sorovar S. Typhi-
murium € o mais isolado em aves de estimacdo (Menao et
al. 2000). Este sorovar também foi isolado de surto de sal-
monelose, com taxa de mortalidade atingindo 22%, em psi-
tacideos mantidos em zooldgico e a fonte de contaminagdo
foi atribuida ao contato com répteis, como serpentes, e a
contaminagio do solo (Ward et al. 2003).

Outros sorotipos podem ser associados ao quadro de
salmonelose em aves silvestres, tais como Salmonella En-
teritidis que foi isolada de psitacideos, sendo dois filhotes
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com sinais clinicos variados cursando com infec¢des virais
e parasitarias concomitantes, e uma ave adulta que foi con-
siderada assintomatica (Orosz et al. 1992). A adogdo de
medidas de biosseguridade, por exemplo, a necessidade
de recinto para quarentendrio, é demonstrada no relato de
infeccdo seguida de morte em uma cacatua por Salmonella
Arizonae, relacionada ao alojamento com répteis (Oros et
al. 1998).

A prevaléncia de sorovares de Salmonella de origem avi-
aria foi avaliada no periodo de trés décadas (1962-1991)
identificando como os sorovares mais frequentes Gallina-
rum, Pullorum e Typhimurium, mas as amostras de aves e
passaros silvestres corresponderam somente a 0,47% do
total das cepas analisadas (Hofer et al. 1997). As salmone-
las sdo encontradas em todas as partes do mundo, infectam
e sdo transportadas por uma ampla variedade de hospedei-
ros, incluindo humanos, animais silvestres e domésticos.
Informacgdes sobre a ocorréncia e distribuicdo dos sorova-
res na populacdo de animais silvestres e domésticos sdo es-
senciais para relacionar os reservatorios responsaveis pela
sua transmissdo (Gast 2003).

Na grande maioria das espécies aviarias Escherichia coli
é descrita como um patdgeno mais frequentemente isolado
que Salmonella spp., sendo a enterobactéria mais descrita
no mundo (Gerlach 2004). Durante o processo evolutivo
algumas cepas de E. coli adquiriram diferentes conjuntos
de genes que lhe conferiram a capacidade de ocasionar do-
enca, fato que determina a grande versatilidade patogénica
dessa espécie (Hirsh 2004).

A microbiota intestinal de psitacideos é composta
principalmente por bactérias Gram positivas, ndo sendo
considerada saudavel a presenca de bactérias Gram nega-
tivas (Bangert et al. 1988, Flammer & Drewes 1988, Har-
rison & McDonald 1996). Segundo Marietto-Gongalves et
al. (2010), o monitoramento para a presenca de bactérias
Gram negativas da microbiota entérica de psitaciformes
deve ser incluido na rotina de criagio destas aves, pois ndo
pertencem a flora fisiolégica havendo risco de dissemina-
¢do de possiveis patdgenos para o homem e outros animais.

O conceito de patogenicidade em amostras de E. coli
esta relacionado com o impacto de um ou varios fatores de
viruléncia que servem para diferenciar amostras patogéni-
cas de ndo patogénicas (Johnson 1991). Muitos genes que
codificam estes fatores sdo encontrados em plasmideos
conjugativos, por causa da ocorréncia de resisténcia bac-
teriana nestes mesmos plasmideos é possivel que o uso de
agentes antimicrobianos possa selecionar a persisténcia de
E. coli que os contém (Johnson 2004). Algumas cepas de
E. coli patogénicas para aves (APEC - “Avian Pathogenic E.
coli”) apresentam aumento de resisténcia aos efeitos liti-
cos do soro (“increased serum survival” - iss) sendo esta
caracteristica determinada por gene plasmideal (Ewers et
al. 2007).

E. coli também expressa alta afinidade por sistemas de
captacdo de ferro que sdo compostos sider6foros da aero-
bactina (genes iuc) e seus receptores de membrana externa
(gene iutA) (Vidotto et al. 1994, Chouikha et al. 2008). Deli-
cato et al. (2003) sugeriram que a associa¢do entre iut e iss
pode aumentar o potencial de viruléncia de APEC. Yaguchi
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et al. (2007) descreveram que iss e iutA estavam ampla-
mente distribuidos em APEC e diferiram significativamente
dos indices de positivos em isolados de E.coli comensais.

Os psitacideos utilizados neste estudo eram em sua
maioria papagaios-chardo (Amazona pretrei) mantidos em
cativeiro, espécie classificada como vulneravel pela Lista
Vermelha da Unido Internacional para a Conservacdo da
Natureza (IUCN). Também se encontram na lista oficial de
espécies da fauna brasileira ameacada de extincdo (MMA/
IBAMA), fato este que torna os resultados obtidos essen-
ciais para a adocdo de medidas profilaticas que visem asse-
gurar a preservacdo desta espécie, ao melhorar os aspectos
relacionados com biosseguridade.

Este trabalho teve como objetivo avaliar a presenca de
Salmonella spp., Escherichia coli e dos fatores de viruléncia
dos genes iss e iutA para E. coli,, através da analise de swabs
cloacais e de inglavio de psitacideos mantidos em cativeiro
e também de amostras coletadas de diferentes 6rgaos em
exames de necropsia de papagaios-chardao (Amazona pre-
trei) da mesma procedéncia.

MATERIAL E METODOS

Para a pesquisa de Salmonella spp. e Escherichia coli utilizaram-
-se 44 amostras. Destas, 29 foram coletadas com o uso de swabs,
sendo 14 de inglavio e 15 de cloaca de psitacideos, totalizando15
aves amostradas, a maior parte destas papagaios-chardo (Ama-
zona pretrei), uma arara-canindé (Ara ararauna) e uma maitaca-
-verde (Pionus maximiliani). Também foram analisados 15 6rgaos
provenientes de exames necroscdpicos de oito papagaios-chardo,
que tiveram morte espontanea e eram oriundos do mesmo local.
O critério de escolha dos 6rgaos para andlise microbiolégica foi
conforme observacdo de lesdes macroscopicas. Foram avaliados
sete fragmentos de intestino, quatro amostras de figado, uma por-
¢do do proventriculo, uma de ventriculo, uma de cloaca e também
uma amostra de fezes.

Os fragmentos de 6rgaos, swabs cloacais e de inglivio foram
incubados em caldo BHI (“Brain Hearth Infusion”) a 37°C por 24
horas. Posteriormente foi realizada semeadura em placa de Agar
Sangue e Agar MacConkey e incubagio a 37°C por 24 horas. Para
analise de Salmonella spp. utilizou-se a metodologia descrita por
Brasil (2003) com algumas modificacdes, onde aliquotas de 100puL
e 1mL do caldo BHI foram inoculadas em caldos de enriquecimen-
to seletivo, Rapapport Vassiliadis e Tetrationato respectivamente,
e incubadas por 24 horas a 41°C. Posteriormente foram semeadas
em Agar Verde Brilhante (VB) e Agar Xilose-Lisina-Desoxicolato
(XLD) e incubadas por 24 horas a 37°C. As placas que apresenta-
ram crescimento bacteriano foram submetidas a caracterizacdo
morfolégica e bioquimica das colonias. Os meios utilizados na ca-
racterizacdo bioquimica foram “Triple Sugar Iron” (TSI), Citrato
de Simmons, “Lysine Iron Agar” (LIA), meio Sulfeto Indol Motili-
dade (SIM) e caldo Urease, ap6s a identificagdo final as colonias
bacterianas foram semeadas em Agar Nutriente e estocadas a 5°C.

Foram selecionadas quatro amostras de E. coli representati-
vas de duas aves submetidas a necropsia e de dois isolados de
aves clinicamente saudaveis, e remetidas para o Laboratério de
Enterobactérias da Fundagdo Oswaldo Cruz (Fiocruz), para a
realizacdo de antibiograma pelo teste de disco-difusdo e identi-
ficagdo final. Foram testados os seguintes antimicrobianos: Fos-
fomicina, Cloranfenicol, Cefoxitina, Ciprofloxacina, Ampicilina,
Gentamicina, Acido Nalidixico, Imipenem, Nitrofurantoina, Cefe-
pime, Estreptomicina, Ceftazidima, Tetraciclina, Sulfametoxazol
Trimetroprim.
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Um total de 28 amostras positivas no exame microbiol6gico
para Escherichia coli foram submetidas a reagdo da polimerase em
cadeia (PCR) para detec¢do dos fatores de viruléncia dos genes iss
e iutA. Para a reagdo da polimerase em cadeia (PCR), o DNA foi ex-
traido por fervura e quantificado em NanoDrop™ 1000 “spectro-
photometer” (Thermo Scientific). A amplificagdo do DNA foi feita
em solugdo com volume final de 25uL contendo 14,3uL de DNA
e mistura para PCR com 2mM de MgCl2, 200uM de cada dNTPs,
10pmol de cada “primer” iss (5’- GTG GCG AAA ACT AGT AAA ACA
GC- 3’ e 5’- CGC CTC GGG GTG GAT AA - 3’) (Foley et al. 2000) ou
iutA (5’- GGC TGG ACA TGG GAA CTG G -3’ e 5’- CGT CGG GAA CGG
GTA GAA TCG - 3’) (Johnson & Stell 2000) e 2U de Taq DNA poli-
merase (Invitrogen, Mildo, Italia).

Para a andlise do gene iss (760pb) a mistura foi submetida, em
um termociclador (Mastercycler - Eppendorf, Hamburgo, Alema-
nha), a uma temperatura de 94°C por cinco minutos e 30 ciclos
de amplificagdo, compreendidos por desnaturacdo a 94°C durante
um minuto, anelamento a 50°C por um minuto e extensdo a 72°C
durante dois minutos. Apds esses ciclos procedeu-se etapa final
de 72°C por sete minutos. Para gene iutA (300pb) a amplificagdo
consistiu de ciclo inicial de 94°C por cinco minutos, 30 ciclos con-
sistindo de desnaturagdo a 94°C durante um minuto, pareamento
a 63°C por um minuto e extensdo a 72°C por dois minutos. Apos
seguiu-se etapa final de 72°C por dois minutos.

Os resultados foram obtidos apds a corrida dos amplificados

Quadro 1. Isolamento de Escherichia coli de swabs de cloaca
e inglavio de psitacideos

Amostras Isolamento Isolamento Total
positivo negativo
Swab de cloaca 8 7 15
Swab de ingluvio 6 8 14
Total 14 15 29

por eletroforese em gel de agarose a 1%, em tampdo TBE (1X), a
90V, durante aproximadamente 45 minutos, corados com GelRed
(Uniscience) e visualizados sob luz ultravioleta em transilumi-
nador. Foi utilizado marcador de peso molecular Ladder 100pb
(Promega, Madison, WI).

RESULTADOS

Das 29 amostras de swabs cloacais e de ingluvio analisadas
obteve-se isolamento e caracterizacdo bioquimica compati-
vel com Escherichia coli em 14 amostras (Quadro 1). As aves
analisadas nesta etapa eram consideradas saudaveis e ndo
apresentavam sinais clinicos de colibacilose no periodo da
coleta. Das 14 amostras onde se confirmou o isolamento de
E. coli, 13 delas, correspondentes a dez aves, foram testa-
das para os fatores de viruléncia dos genes iss e iutA. Sendo
que, dos oito swabs cloacais testados sete foram positivos
para o gene iss (87,5%) e cinco foram positivos para o gene
iutA (62,5%). Os cinco swabs de inglivio analisados tive-
ram 100% de detecgdo do gene iss, e para o gene iutA obti-
vemos quatro amostras positivas o que representou 80%.
Todos os papagaios-chardo necropsiados, em nume-
ro de oito, tiveram o diagndstico confirmado de colibaci-
lose, pois além dos sinais clinicos compativeis, a bactéria
foi isolada de todas as amostras. No exame de necropsia
constatou-se que as aves apresentavam estado nutricional
que variou de bom a péssimo (Fig.1), para esta avalia¢do foi
realizada inspecdo visual e tatil da musculatura peitoral e
gordura de cobertura do esterno e também pesagem indi-
vidual das aves em balanca de precisdo, os pesos variaram
de 165 a 243 gramas. Também foram constatadas lesdes
de aerossaculite, pericardite, perihepatite, hemorragias na

Fig.1. (A) Estado nutricional ruim indicado pela atrofia da musculatura peitoral e esterno proeminente e (B) estado
nutricional bom sugerido pela musculatura peitoral desenvolvida, constatados nas necropsias de papagaios-

-chardo (Amazona pretrei).
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mucosa do intestino e tamponamento de cloaca. A analise
dos 6rgdos das aves submetidas a necropsia demonstrou a
deteccdo do gene iss em sete aves (85,7%) e do gene iutA em
seis psitacideos necropsiados. Dos sete isolados de E. coli
provenientes do intestino foram detectados o gene iss em
seis fragmentos (85,7%) e o gene iutA em cinco (71,4%).
Das quatro amostras de figado testadas, trés (75%) foram
positivas para os genes iss e iutA respectivamente. Os iso-
lados do proventriculo, ventriculo e cloaca demonstraram
expressao dos genes iss e iutA representando 100%. Ja a
amostra de fezes somente expressou o gene iss sendo nega-
tiva para o gene iutA.

Todos os isolados encaminhados para a Fiocruz obtive-
ram a confirmacao para a bactéria E. coli e trés deles foram
classificados em Escherichia coli (rugosa) e uma amostra
ndo aglutinou nos antissoros EPEC/EIEC. Com relacdo ao
perfil de resisténcia uma amostra de swab cloacal foi resis-
tente a cloranfenicol e cefoxitina e uma amostra de material
analisado em necropsia mostrou-se resistente a ampicilina,
tetraciclina, estreptomicina e sulfametoxazol-trimetropim.
Os demais isolados foram sensiveis a todos os antibidticos
testados (Quadro 2).

Os orgdos avaliados e o percentual de detecgdo dos ge-
nes de viruléncia, bem como a analise dos swabs cloacais

Quadro 2. Perfil de resisténcia e sensibilidade a antimicrobianos
dos isolados de Escherichia coli

Antimicrobianos Origem das amostras de Escherichia coli
Orgio de Orgio de Swab de  Swab de

necropsia  necropsia cloaca cloaca

w
w

Fosfomicina
Cloranfenicol
Cefoxitina
Ciprofloxacina
Ampicilina
Gentamicina
Acido Nalidixico
Imipenem
Nitrofurantoina
Cefepime
Estreptomicina
Ceftazidima
Tetraciclina
Sulfametoxazol
Trimetroprim

numumumomumumumounmom n nom
numummomumuvmumomonmn nom

Quadro 3. Fatores de viruléncia dos genes iss e iutA, em
amostras de Escherichia coli

Amostras Total de isolados Isolados positivos para

analisados os fatores de viruléncia
Gene iss Gene iutA
Isolados de necropsia
Intestino 7 6 (85,7%) 5(71,4%)
Figado 4 3 (75%) 3 (75%)
Proventriculo 1 1 (100%) 1(100%)
Ventriculo 1 1 (100%) 1 (100%)
Cloaca 1 1 (100%) 1(100%)
Fezes 1 1 (100%) -
TOTAL NECROPSIA 15 14(93,3%) 11 (73,3%)
Isolados por swab
Swab de cloaca 8 7 (85,5%) 5(62,5%)
Swab de inglavio 5 5(100%) 4 (80%)
TOTAL SWABS 13 12 (92,3%) 9 (69,2%)
TOTAL GERAL 28 26 (92,8%) 20 (71,4%)
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e de inglavio, estdo descritos no Quadro 3. Em nenhuma
etapa deste estudo isolou-se Salmonella spp. nas amostras
analisadas.

DISCUSSAO

Neste estudo a bactéria Salmonella spp. nao foi isolada em
nenhuma amostra submetida ao enriquecimento seletivo
concordando com o demonstrando por Gopee et al. (2000)
que relataram a baixa frequéncia de isolamento desta bac-
téria em aves silvestres de cativeiro quando comparada a
mamiferos e répteis. Gaukler et al. (2009) analisaram 434
amostras de excretas de estorninhos-comum (Sturnus
vulgaris) e encontraram Salmonella spp. em apenas trés
(0,69%) amostras. Marietto-Gongalves et al. (2010) ava-
liaram 103 aves, em sua maioria psitacideos, e detectaram
a presenca de Salmonella enterica subsp. enterica sorotipo
Enteritidis em trés (2,9%) psitacideos. Apesar deste estudo
confirmar a baixa frequéncia de isolamento de Salmonella
spp. em aves silvestres ndo devemos menosprezar este pa-
tégeno, pois uma vez presente podera determinar sinais
clinicos severos e mortalidade elevada. Segundo Allgayer
etal. (2009), informagodes sobre a ocorréncia e distribuicdo
de Salmonella spp. em animais selvagens e domésticos sdo
fundamentais para detectar os possiveis reservatorios res-
ponsaveis pela manutencdo e disseminacdo deste agente.

Uma hipdtese para a elevada taxa de deteccao de Es-
cherichia coli nas aves analisadas se deve ao fato de serem
aves silvestres criadas em cativeiro passiveis de estresse
cronico. Godoy (2007) relata que a colibacilose é frequen-
te em psitacideos mantidos em local com grande niimero
de individuos, onde ha facilidade na dispersao da bactéria
pela contaminagao fecal da agua, do alimento e ambiente
onde as aves vivem. Mattes et al. (2005) demonstraram que
a adogdo de medidas simples de biosseguranca, como de-
sinfeccdo diaria dos comedouros e bebedouros, baixa den-
sidade de aves alojadas, restricdo do contato com aves de
espécies diferentes, recintos com tela e piso que facilite a
limpeza, reduz a contaminagdo por E. coli em psitacideos
cativos. Estes aspectos eram seguidos pelo criador, exceto
o piso dos recintos que era de terra, o que pode favorecer
a persisténcia de patégenos no ambiente. Friend & Fra-
son (1999) descreveram que aves com colibacilose podem
apresentar sinais clinicos inespecificos como postura sono-
lenta, ericamento de penas, diarreia, politiria e anorexia. A
ndo manifestagio de sinais clinicos e o isolamento de E. coli
nos psitacideos submetidos a swabs cloacais e de ingluvio
pode ser atribuido a este fato.

Segundo Silveira et al. (1994) somente a detec¢do do
plasmideo contendo o gene iss ndo é suficiente para ca-
racterizar uma cepa de E .coli como patogénica, mas este
gene pode ser considerado como marcador de viruléncia,
pois o gene iss é o mais prevalente em cepas de isolados de
aves doentes (Delicato et al. 2003, Foley et al. 2003, Nolan
et al. 2003, Ozawa et al. 2008). Na avaliacdo dos fatores de
viruléncia presentes nos isolados provenientes de swabs
encontraram-se resultados semelhantes, pois os swabs de
inglavio foram todos positivos para o gene iss e somente
em um isolado nao foi demonstrado o gene iutA. Apesar
de estas aves terem sido classificadas como saudaveis, ndo
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descartamos a possibilidade de cepas patogénicas de E. coli
estarem circulando nesta populacdo de psitacideos, uma
vez que foram detectados ambos os fatores de viruléncia e
serem aves da mesma procedéncia das aves submetidas a
necropsia, nas quais colibacilose foi confirmada como cau-
sa da morte.

Gaukler et al. (2009) avaliaram 206 isolados de E. coli
em amostras de fezes de Sturnus vulgaris selvagens e ndo
encontraram nenhuma amostra positiva para o gene iutA
embora ele seja comumente isolado de APEC. Ja o gene iss
foi detectado em todos os isolados classificados como pa-
togénicos, indicando que o gene iss é mais comum em aves
selvagens e tem maior correlacdo com a patogénese da do-
enca. O mesmo ocorreu com a amostra de fezes do nosso
estudo a qual foi negativa para o gene iutA e positiva para o
gene iss, corroborando que o gene iutA ndo seja usualmente
detectado em amostras de fezes de aves.

Somente uma amostra de necropsia foi negativa para
o gene iss demonstrando variabilidade na expressdo des-
se gene em cepas consideradas patogénicas quando com-
parada com os resultados obtidos por Kndbl at al. (2008),
que avaliaram diversos fatores de viruléncia para E. coli em
fragmentos de 6rgdos de oito papagaios necropsiados, com
causa da morte atribuida a colibacilose, e obtiveram trés
amostras positivas para o gene iss. Em estudo posterior
Knobl at al. (2011) pesquisaram genes de viruléncia para
E. coli em 24 psitacideos e detectaram o gene iss em ape-
nas sete amostras, sendo estas correspondentes a quatro
amostras de swabs cloacais e trés de fragmentos de 6rgaos.
Abreu et al. (2010) detectaram a presenca do gene iss em
55% das cepas de Escherichia coli isoladas da traqueia de
codornas destinadas ao abate. Delicato et al. (2003) encon-
traram 38,5% de positivos em isolados traqueais e de figa-
do de aves com colibacilose quando testadas para o gene
iss. Ewers et al. (2007) detectaram o gene iss em 84% dos
isolados de APEC. Ikuno et al. (2008) avaliaram 57 isolados
de E. coli provenientes de aves silvestres submetidas a qua-
rentena e encontraram 26,6% de positivos para gene iss.
Estes resultados refor¢am a alta taxa de positividade para
o gene iss encontradas no presente artigo, onde 93,3% das
amostras de drgdos apresentaram este gene e 92,3% das
amostras de swabs foram positivas.

O gene iutA foi positivo para 73,3% das amostras de
orgaos estudadas, 69,2% das amostras de swabs cloacais
e em 92,3% dos swabs de ingluvio, resultado semelhante
aos trabalhos de Delicato et al. (2003) que encontraram
63% de amostras positivas para o gene iutA em isolados
de galinhas com colibacilose e Trampel et al. (2007) que
descreveram a presenca deste gene em quatro galinhas, de
um total de cinco, com lesdes de peritonite. Yaguchi et al.
(2007) avaliaram 125 amostras de E. coli de frangos de cor-
te com lesdes de colisepticemia e encontraram o gene iutA
em 74,4% destes isolados.

Foram detectados anticorpos para Salmonella Pullorum
em papagaios-verdadeiros (Amazona aestiva) de vida livre
e cativeiro demostrando que mesmo espécimes de vida li-
vre podem ser portadores da bactéria (Deem et al. 2005).
O isolamento de Salmonella Bredney em arara-azul (Ano-
dorhynchus hyacinthinus) de vida livre (Vilela et al. 2001)

também sugere a existéncia de estado portador em espé-
cies onde a relagido hospedeiro e parasita é equilibrada. Os
resultados obtidos neste trabalho indicam que os psitaci-
deos avaliados ndo apresentam potencial de disseminac¢io
de Salmonella spp., uma vez que a bactéria nao foi isolada
de nenhuma amostra analisada. Devemos considerar a nao
realizacdo de amostragens seriadas para descartar um es-
tado portador do agente, mas o constante acompanhamen-
to das aves do criador apés o estudo seja por exame clinico
ou de necropsia seguidos da avaliagao bacterioldgica, ndo
confirmou esta hipotese.

Comprovou-se o elevado potencial de viruléncia de E.
coli, tanto das amostras de aves consideradas saudaveis
como das aves mortas em decorréncia da colibacilose, uma
vez que os genes iss e iutA foram expressos na maior parte
dos isolados de E. coli testados. E fundamental a monito-
ria para E. coli e outras enterobactérias em criadouros de
aves silvestres, sobretudo psitacideos, devido ao risco de
disseminacdo destes patégenos nos recintos que ocorre ge-
ralmente pela presenca de aves portadoras assintomaticas,
pois além de contaminarem o ambiente podem manifestar
sinais clinicos na presenca de fatores estressantes, como
mudancas no manejo, periodo reprodutivo e superlotacio,
e assim desequilibrar o estado hospedeiro/parasita. Em
decorréncia da patogenicidade de E. coli para psitacideos
a taxa de mortalidade pode ser elevada principalmente
quando ndo sdo adotadas medidas profilaticas como a de-
sinfeccdo diaria de comedouros e bebedouros, baixa lota-
¢do e nutricdo adequada para a espécie livre de contamina-
¢do0 por microrganismos patogénicos.
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